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(Course unit title)
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Déstytojo (-ju) pedagoginis
vardas, vardas ir pavardé
(Name and title of lecturer)
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Katedra, centras

Biotechnologijos institutas, Matematinés informatikos
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Fakultetas, padalinys Matematikos ir informatikos

Dalyko sando lygis Pirmosios pakopos

(Level of course)

Semestras Pavasario (6)

(Semester)

ECTS kreditai 4.5

(ECTS credits)

VU kreditai 3

(VU credits)

Auditorinés valandos Viso dalyko 64
Paskaity 32
Seminary
Laboratoriniu darby 32
Konsultacijy

Reikalavimai
(Prerequisites)

Informatika, bendroji biologija, bioinformatika I,
bioinformatika II

Déstomoji kalba
(Language of instruction)

Lietuviy

Dalyko sando tikslai ir numatomi
gebéjimai

(Objectives and learning
outcomes)

Supazindinti su biomolekuliy struktiromis, ju santykiy
su molekuline/biologine funkcija, taip pat su struktiiry
gavimo, analizés ir nusakymo metodais.

Numatomi geb¢jimai: suprasti struktiriniy duomeny
panaudojimo galimybes, mokéti jvertinti ju patikimuma,
naudotis kai kuriais struktiry analizés metodais,
savarankiSkai kurti programas ir algoritmus struktiirinei
informacijai apdoroti.

Dalyko sando turinys
(Course unit content)

Erdvinés (trimatés) biomolekuliy struktiiros (baltymai,
DNR, RNR). Organiniy molekuliy erdvinés struktiiros.

Biomolekuliy struktiiry eksperimentiniai nustatymo
metodai (kristalografija, BMR, elektronin¢ mikroskopija),
gauty duomeny patikimumo vertinimas, kompiuteriniy
metody pagalba nustatant strukturas.

Kompiuteriniai faily formatai struktiry duomenims
uzraSyti, ju apdorojimas. Neorganiniy kristaly, organiniy




kristaly ir  makromolekuliy  struktiry apraSymas
kompiuteriuse, geometrineés struktury savybes.
SkaiCiavimai pasitelkiant strukttring informacija. Struktiiry
kokybés jvertinimas.

Baltymy ir nukleortigsc¢iy struktiiry apzvalga, analizé ir
klasifikacija (metodai, duomeny bazés).

Makromolekuliy tarpusavio saveika, ju kompleksai.
Baltymy strukttros ir funkcijos rysys.

Pagrindinés literatiiros sarasas
(Reading list)

I.Anna Tramontano, Protein Structure Prediction, Wiley-
VCH 2006

2.A. B. ®unkenpnrreiid, O. b. Iltunem, @uszuka benka,
Mockaa, KJ1Y, 2005

3.Practical Bioinformatics, ed. by Janusz Bujnicki,
Springer 2004

4.Carl Branden, John Tooze, Introduction to Protein
Structure 1991 or Second Edition

Papildomos literatiiros sarasas

1.ApZvalgos ir originalis straipsniai, susij¢ su kurso tema.
2.Arthur M. Lesk Introduction to Bioinformatics. Oxford
University Press, 2002.

Mokymo metodai
(Teaching methods)

Paskaitos, 16 laboratoriniy darbuy.

Lankomumo reikalavimai
(Attendance requirements)

Batina lankyti ne maziau 80% paskaity ir 80%
laboratoriniy darby, pilnai atsiskaityti uZ individualias
praktines uzduotis.

Atsiskaitymo reikalavimai
(Assessment requirements)

koliokviumas rastu, egzaminas rastu

Vertinimo biidas
(Assessment methods)

Teorijos ivertinimas (darbas paskaitose, tarpinis
kontrolinis, egzamino kontrolinis) (50%) ir praktikos darby
uzduotys (50%).

Baigiamasis pazymys P = 0,5xP(praktikos darbai) +
0,1xP(darbas paskaitose) + 0,15xP(tarpinis kontrolinis) +
0,25xP(galutinis egzaminas)

Aprobuota katedros

2011-02-04 (patikslintas)

Patvirtinta Studijy programos
komiteto

2011-02-07




