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Dalyko sando aprašas 
Bioinformatika 
nuo 2010-2011 mokslo met� 

Dalyko sando kodas 
(Course unit code) 

BINF2314 

Dalyko sando pavadinimas 
(Course unit title) 

Bioinformatika III 
(strukt�rin� bioinformatika) 

D�stytojo (-j�) pedagoginis 
vardas, vardas ir pavard�  
(Name and title of lecturer) 

Dr. Saulius Gražulis, dr. �eslovas Venclovas 

Katedra, centras Biotechnologijos institutas, Matematin�s informatikos 
katedra 

Fakultetas, padalinys Matematikos ir informatikos 
Dalyko sando lygis  
(Level of course) 

Pirmosios pakopos 

Semestras 
(Semester) 

Pavasario (6) 

ECTS kreditai 
(ECTS credits) 

4,5 

VU kreditai  
(VU credits) 

3 

Auditorin�s valandos Viso dalyko 64 
 Paskait� 32 
 Seminar� 
 Laboratorini� darb� 32 
 Konsultacij� 
Reikalavimai  
(Prerequisites) 

Informatika, bendroji biologija, bioinformatika I, 
bioinformatika II 

D�stomoji kalba 
(Language of instruction) 

Lietuvi� 

Dalyko sando tikslai ir numatomi 
geb�jimai  
(Objectives and learning 
outcomes) 

Supažindinti su biomolekuli� strukt�romis, j� santyki� 
su molekuline/biologine funkcija, taip pat su strukt�r� 
gavimo, analiz�s ir nusakymo metodais.  

Numatomi geb�jimai: suprasti strukt�rini� duomen� 
panaudojimo galimybes, mok�ti �vertinti j� patikimum�, 
naudotis kai kuriais strukt�r� analiz�s metodais, 
savarankiškai kurti programas ir algoritmus strukt�rinei 
informacijai apdoroti. 

Dalyko sando turinys 
(Course unit content) 

Erdvin�s (trimat�s) biomolekuli� strukt�ros (baltymai, 
DNR, RNR). Organini� molekuli� erdvin�s strukt�ros. 

Biomolekuli� strukt�r� eksperimentiniai nustatymo 
metodai (kristalografija, BMR, elektronin� mikroskopija), 
gaut� duomen� patikimumo vertinimas, kompiuterini� 
metod� pagalba nustatant strukt�ras. 

Kompiuteriniai fail� formatai strukt�r� duomenims 
užrašyti, j� apdorojimas. Neorganini� kristal�, organini� 
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kristal� ir makromolekuli� strukt�r� aprašymas 
kompiuteriuse, geometrin�s strukt�r� savyb�s. 
Skai�iavimai pasitelkiant strukt�rin� informacij�. Strukt�r� 
kokyb�s �vertinimas. 

Baltym� ir nukleor�gš�i� strukt�r� apžvalga, analiz� ir 
klasifikacija (metodai, duomen� baz�s).  

Makromolekuli� tarpusavio s�veika, j� kompleksai. 
Baltym� strukt�ros ir funkcijos ryšys. 

Pagrindin�s literat�ros s�rašas 
(Reading list) 

1.Anna Tramontano, Protein Structure Prediction, Wiley-
VCH 2006 
2.	. 
. ��
��������
, �. �. �����
, ������ �����, 
������,  !", 2005 
3.Practical Bioinformatics, ed. by Janusz Bujnicki, 
Springer 2004 
4.Carl Branden, John Tooze, Introduction to Protein 
Structure 1991 or Second Edition  

Papildomos literat�ros s�rašas 1.Apžvalgos ir original�s straipsniai, susij� su kurso tema. 
2.Arthur M. Lesk Introduction to Bioinformatics. Oxford 
University Press, 2002. 

Mokymo metodai  
(Teaching methods) 

Paskaitos, 16 laboratorini� darb�. 
 

Lankomumo reikalavimai 
(Attendance requirements) 

B�tina lankyti ne mažiau 80% paskait� ir 80% 
laboratorini� darb�, pilnai atsiskaityti už individualias 
praktines užduotis. 

Atsiskaitymo reikalavimai 
(Assessment requirements) 

koliokviumas raštu, egzaminas raštu 
 

Vertinimo b�das  
(Assessment methods) 

Teorijos �vertinimas (darbas paskaitose, tarpinis 
kontrolinis, egzamino kontrolinis) (50%) ir praktikos darb� 
užduotys (50%). 
Baigiamasis pažymys P = 0,5xP(praktikos darbai) + 
0,1xP(darbas paskaitose) + 0,15xP(tarpinis kontrolinis) + 
0,25xP(galutinis egzaminas) 

Aprobuota katedros 2011-02-04 (patikslintas) 
 

Patvirtinta Studij� programos 
komiteto  

2011-02-07 

 


